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Figura 1

Secventa de aminoacizi a domeniului greu variabil al MOR00208 este (CDR-urile
sunt bolduite si subliniate):

EVOLVESGGGLVKPGGSLKLSCAASGYTFTSYVMHWYVRQAPGKGLEWIGYI
NPYNDGTKYNEKFQGRVTISSDKSISTAYMELSSLRSEDTAMYYCARGTYYY
GTRVEDYWG QGTLVTVSS (SEQ ID NO: 10)

Secventa de aminoacizi a domeniului usor variabil al MOR00208 este (CDR-urile
sunt bolduite si subliniate):

DIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRSSKSLANVNGNTYLYWFQOQKPGQSPQL
LIYRMSNLNSGVPDRFSGSGSGTEFTLTISSLEPEDFAVYYCMQHLEYPITFG
AGTKLEIK (SEQ ID NO: 11)

Secventa de aminoacizi a HCDR1 a MOR00208 este: SYVMH (SEQ ID NO: 1)

Secventa de aminoacizi a HCDR2 a MOR00208 este: NPYNDG (SEQ ID NO: 2)

Secventa de aminoacizi a HCDR3 a MOR00208 este: GTYYYGTRVFDY (SEQ ID
NO: 3)

Secventa de aminoacizi a LCDR1 a MOR00208 este: RSSKSLQNVNGNTYLY (SEQ
ID NO: 4)

Secventa de aminoacizi a LCDR2 a MOR00208 este: RMSNLNS (SEQ ID NO: 5)

Secventa de aminoacizi a LCDR3 a MOR00208 este: MQHLEYPIT (SEQ ID NO: 6)

Figura 2

Secventa de aminoacizi a lantului greu al MOR00208 este:

EVQLVESGGGLVKPGGSLKLSCAASGYTFTSYVMHWVYROQAPGKGLEWIGYINPYN
DGTKYNEKFQGRVTISSDKSISTAYMELSSLRSEDTAMYYCARGTYYYGTRVFDYWGQGTL
VTVSSASTKGPSVFPLAPSSKSTSGGTAALGCLVKDYFPEPVTVSWNSGALTSGVHTFRAY
LOSSGLYSLSSVVTVPSSSLGTQTYICNYNHKPSNTKVDKKVEPKSCDKTHTCPPCPAPELL
GGPDVFLFPPKPKDTLMISRTPEVTCVVYDVSHEDPEVQFNWYVDGVEVHNAKTKPREEQ
FNSTFRVVSVLTVWVHODWLNGKEYKCKVSNKALPAPEEKTISKTKGQPREPQVYTLPPSRE
EMTKNQVSLTCLVKGFYPSDIAVEWESNGQPENNYKTTPPMLDSDGSFFLYSKLTVDKSR
WOQGNVFSCSVMHEALHNHYTQKSLSLSPGK (SEQ ID NO: 8)

Secventa de aminoacizi a lantului usor al MOR00208 este:

DIVMTQSPATLSLSPGERATLSCRSSKSLAONVNGNTY LYWFQQKPGQSPOLLIYRMSNLN
SGVPDRFSGSGSGTEFTLTISSLEPEDFAVYYCMQHLEYPITFGAGTKLEIKRTVAAPSVFIF
PPSDEQLKSGTASVVCLLNNFYPREAKVOWKVDNALOGSGNSQESVTEQDSKDSTYSLSST
LTLSK ADYEKHKVYACEVTHQGLSSPVTKSFNRGEC (SEQ ID NO: 9)
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Figura 3

Determinarea minimului numarului de celule NK periferice prin analiza ROC
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Specificitate

Analiza caracteristicii de functionare a receptorului (ROC) a numarului de celule NK periferice
(celule/pl) ca un predictor pentru rata de control a bolii (CR, PR, DS vs PD, ET) la pacientii cu
DLBCL siiNHL. Sunt afisate diferite minime functie de valorile de specificitate si sensibilitate.
AUC = 0,66. CR-remisie completa, PR-remisie partiald, SD-boala stabila, PD-boala progresiva,
ET-terminare timpurie, ABC-antigeni legati la celula.

Figura 4

Determinarea minimului pentru expresia CD16 (ABC) prin analiza ROC
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Specificitate

Analiza caracteristicii de functionare a receptorului (ROC) a numarului de celule NK periferice
(celule/pl) ca un predictor pentru rata de control a bolii (CR, PR, DS vs PD, ET) la pacientii cu
DLBCL si iNHL. Sunt afisate diferite minime functie de valorile de specificitate si sensibilitate.
AUC = 0,61. CR-remisie completa, PR-remisie partiala, SD-boala stabila, PD-boala progresiva,
ET-terminare timpurie, ABC-antigeni legati la celula.
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Figura &

Determinarea minimului numarului de celule T periferice prin analizd ROC
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Specificitate

Analiza caracteristicii de functionare a receptorului {ROC) a numarului de celule NK periferice
(celulelpl) ca un predictor pentru rata de control a bolii (CR, PR, DS vs PD, ET) la pacientii cu
DLBCL si iNHL. Sunt afisate diferite minime functie de valorile de specificitate si sensibilitate.
AUC =0,53. CR-remisie completd, PR-remisie partiald, SD-boala stabild, PD-boala progresiva,
ET-terminare timpurie, ABC-antigeni legati la celuld.

Figura 6
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ABC-antigeni legati pe celuld. Analizd de corelatie: r Pearson = 0,019 cu doua valori p terminal
=0,9; r Spearman neparametric = 0,036 cu doud valori p terminale = 0,8; n = 51.



Figura 7. Grafic Forest cu analizd de subgrupa ratei de control a bolii
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de rate DCR. DoR, durata de raspuns; IPl, index de prognoza international.
* p<0,05, **p<0,01.
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Figura 8 Analiza subgrupeloer de progres de supravietuire libera (PFS)
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Pacientii fara evaluare radiologica a tumerii post linie de baza au fost cenzurati
la linia de baza. PFS, progresul de supravietuire libera. Valoare p de rang log
neajustata = 0,0003.
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neajustatd = 0,1145

e 2019 0405



e 2019 0405

Figura 10 Analiza subgrupelor de progres de supravietuire libera (PFS)
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Pacientii fara evaluare radiologicéa a tumorii post linie de baza au fost cenzurati
la linia de baza. PFS. proaresul de supravietuire libera. Valoare p de rang log

neajustata = 0,8436.



